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Vegetationen i landskapet bestammer

svampsamhallet i luften
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Vegetationen i landskapet bestammer
svampsamhallet i luften
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Hur paverkar forekomsten av svampar pa bladytan
tilsammans med klimatfaktorer utvecklingen av
olika sjukdomar i hostvete?

Malet ar att:

- Forsta samband mellan forekomst av patogen och forekomst av sjukdom
- Verktyg for att diagnostisera udda symptom

- Verktyg for battre timing av bekampning
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Svampsamhallets paverkan pa grodan?
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stu - Molekylar detektion av vaxtpatogena svampar
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Vad kan vi identifiera?

Rike Division
Bakterier

Glomeromycota

Vaxter Chytidiomycota
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Vad kan vi identifiera?

Division Klass

Glomeromycota
Chytidiomycota

Zygomycota Pucciniomycetes

Ascomycota

Basidomycota

Exobasidiomycetes

Familj Slakte

Puccinia graminis

Pucciniaceae Puccinia .
Puccinia striiformis

Tilletia caries

Tilletiaceae illeti
Tilietia Tilletia controversa
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Provtagningsdesign, samarbete VSC

Trattfallor 50 graderade blad
+

v Metabarcoding ITS2 | | Metabarcoding ITS2

Hostvete Julius



.

SLU
2017 2018
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Graderade sjukdomar —svampar som detekterats

Misle n .

Patogen

Svartpricksjuka

Zymoseptoria tritici

Vetets bladflacksjuka

Pyrenophora tritici-repentis

\
Brunrost

PUccinia reconaita

Gulrost

Puccinia striiformis f.sp. tritici

Hymentia-cereal

Fusarium

s

Fusarium spp.
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Fler arter i sporfallorna an pa vetebladen
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Summering

- Kan moleklylart identifiera viktiga vaxtpatogener

- Anlayserna fotsatter...

Ny bok:
Tronsmo et al 2020
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